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序列缺失标记由于具有母系遗传特点!

能够忠实地记录母系进化历史!因此对于研究人类的起源"迁

徙"亲缘关系等具有重要价值#有研究通过对伊朗人群的
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缺失频率分布所呈现的地理趋

势能够较好地描述出史前该地区人类的迁徙路线#姚永刚

等&
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缺失频率进行研究发现!南方人群的遗传多态性高于北方人

群!沿海人群高于内陆人群!提示自我国的南方进入!随后由南

向北迁徙!这与柯越海等&
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'得出中华民族南方起源的结论是相

符的#于恩艳等&
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缺失频率较

近(这与严江伟等&
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'通过对新疆喀什地区维吾尔族
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环高变
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区序列研究得出维吾尔族人群与高加索人群基因发

生了融合的结论相一致#本次研究的贵州
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个世居少数民族

为不同原始部落起源的民族群体!苗族是一个有着悠久历史的

并且发源于我国的国际性民族!水族"布依族起源于古代百越#
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水族的
Z>;T#)R

F
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变异小于水族和布依族#
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失频率分布状况进行分析!结果显示其分布具有明显的地域特

异性和种族差异性#不同民族起源的民族群体
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缺失频率分布情况表现不一#本次研究的
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基因发生了交流#同一民族起源的不同民族群体
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(

拷贝
)R

F

序列!而

本次研究在雷山苗族人群中发现#

(

拷贝
)R

F

序列在国内外

均有报道!研究发现伊朗人群&

(

'的
(

个
)R

F

拷贝的重复频率

很低并且分布分散!与我国的内蒙古蒙古族"广东汉族"辽宁汉

族"武汉汉族"云南汉族"新疆维吾尔族人群接近&

+

!

'&

'

!与葡萄

牙人群相比要低!提示这种长度变异的起源在伊朗人群与我国

人群中可能是各自独立起源!在葡萄牙人群中可能是共同

起源#

综上所述!研究
Z>;T#)R

F

的遗传多态性标记!不仅有

助于了解不同民族群体的母系遗传结构!而且为研究人类的起

源"迁徙路线"亲缘关系提供了一定的遗传背景资料#
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